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Zatgcznik nr 2
Nr sprawy: W1/ZP-1/2025

Opis przedmiotu zamowienia

Czesc |

»Ustuga sekwencjonowania RNA za pomoca NGS wraz z analiza bioinformatycznag
w celu profilowania transkryptomu”.

Ustuga sekwencjonowania RNA obejmujgca analize transkryptomu komaorek eukariotycznych
zapomocg NGS wraz z analizg bioinformatyczng dla 96 prébek w okresie 30 m-cy od dnia
podpisania Umowy.

Planowana liczba prébek wynosi: 96 probek.

W zakres swiadczonej ustugi wchodzi:

Przygotowanie prébek (RNA) do sekwencjonowania NGS:
Izolacja i oczyszczanie totalRNA;

Kontrolaj akosci i integralnosci RNA;

Przygotowanie indeksowanych bibliotek mMRNA z wykorzystaniem wyizolowanego RNA na
potrzeby sekwencjonowania NGS wraz z analizg jako$ci otrzymanych bibliotek;

Sekwencjonowanie RNA w trybie pair-end na urzgdzeniu umozliwiajgcym odczyt o dtugosci
minimum 2x75bp, 10 min odczytéw;

Przygotowanie raportu z informacjami o przebiegu sekwencjonowania, w tym opis metody,
uzyte odczynniki, materialy i procedury z informacjami o wynikach sekwencjonowania,
informacjami statystycznymi, ktére pozwolg na okredlenie jakosci prébek i jakosci
sekwencjonowania.

Konieczne jest udostepnienie surowych wynikéw sekwencjonowania w formacie ,fastq”;
Analiza bioinformatyczna danych powinna obejmowac¢ nastepujgce sktadowe:

Obrodbka wstepna uzyskanych danych: demultipleksowanie, trymowanie

(usuwanieadapterow);
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% Wyznaczenie parametréwj akosciowych danych RNA-seq;

Mapowanie sekwencji mRNa wzgledem sekwencji
referencyjnej (genom ludzki) wraz z oceng jakosci mapowania;

Analizy:
Okreslenie réznic w ekspresji genéw wzgledem prébki kontrolnej (wyznaczenie foldchange),

adnotacja funkcji genéw (Gene Ontology), analiza klastrowa analiza statystyczna

Wymagania dodatkowe:

Wszystkie czynnosci zwigzane z ustugami sekwencjonowania RNA beda wykonywane przez
osoby zatrudnione na podstawie umowy o prace, w rozumieniu ustawy z dnia 26 czerwca 1974
r. — Kodeks pracy, a Wykonawca zobowigzuje sie dostarczyé imieniony wykaz oséb
realizujgcych zaméwienie.

Kazdorazowe dostarczenie wynikdéw analiz w formie Raportu z wynikéw badan w ciggu
maksymalnie 30 dni roboczychliczac od dnia dostarczenia zestawu probek. Zaden z
dostarczonych zestawow nie bedziezawierat wiecej niz 16 probek, chyba, Zze za obustronng
zgoda Zlecajgcego i Wykonawcy.

Z uwagi na charakter probek (biologiczna niestabilno$¢ materiatu pozyskanego z komoérek
eukariotycznych) Zamawiajgcy preferuje, aby miejsce realizacji ustugi nie byto oddalone od
siedziby Zamawiajgcego dalej niz 50 km.

Mozliwos¢ bezposredniej obserwacji procesu wykonaniau stugi przez przedstawiciela
Zamawiajacego (maksymalnie dwie osoby) w miejscu realizacji badania w celach: petnej
kontroli nad badanymm ateriatem, treningu czionkéw Zespotu Projektowego w zakresie
nowoczesnych technik badawczych.

Wszystkie koszty zwigzane do dostawg probek i raportowania wynikow pokrywa Wykonawca
zamodwienia.
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Czeséll

»Wynajem urzadzenia analitycznego- spektrometru mas sprzezonego
z chromatografem cieczowym (LC-MS) w celu wykonania analiz proteomicznych
w oparciu o technike SHOTGUN”.

Wynajecie spektrometru mas sprzezonego z chromatografem cieczowym
(nano/mikroLC-MS/MS) do analiz proteomu komérek eukariotycznych w okresie
30 m-cy od dnia podpisania Umowy.

Planowana ilos¢égodzin najmu wynosi: 400 h

Minimalne mozliwosci urzadzenia analitycznego-spektrometru mas  sprzezonego
z chromatografem cieczowym (nano/mikro LC-MS/MS):

1. Mozliwos¢ wykonania analiz typu SHOTGUN:

e Analizytypu Label Free;

e AnalizytypuiTraq lub TMT,;

2. Mozliwos¢ analizy modyfikacji postranslacyjnych (PTM) oraz wariantow

sekwencji/mutacii;

Fragmentacja CID;

4. Dostep do dedykowanego oprogramowania do analizwynikéw MS i MS/MS, w tym
umozliwiajgcego identyfikacje biatek, PTM oraz obrobke statystyczng danych
proteomicznych;

5. Chromatograf z nanoprzeptywem lub mikroprzeptywem;

6. Spektromet rmas wysokiej rozdzielczosci umozliwiajgcy skanowania w trybie MS/MS z
szybkoécig minimum 110 Hz.;

7. Spektrometr mas wysokiej rozdzielczosci o zakresie liniowosci minimum 5-rzedéw
wielkosci.

8. Warunkidodatkowe:

e Dostep do blatu roboczego o wymiarach min. 2000x1000 mm;

e Dostep do komory laminarnej klasy Il lub wydzielonego pomieszczenia
przeznaczonego do pracy w rygorze czystosci dostosowanym do
przygotowania probek do analiz proteomicznych;

e Minimalny czas dostepu do urzadzenia w trakcie dnia wynosi: 4 h.

e Dostep do urzgdzen w godzinach od 7.00 do 22.00;

e Wszystkie koszty utrzymania urzadzen w petnej gotowosci do pracy pokrywa
Wykonawca, np. elementy zuzywalne bedace integralng czescig urzadzenia.

o \Wprowadzenie do obstugi aparatury, oprogramowania oraz zasad pracy
w laboratorium Wykonawcy w poczatkowych etapach trwania najmu przez
wykwalifikowanych pracownikéw Wykonawcy.
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Wymagania dodatkowe:

1. Z uwagi na charakter probek (biologiczna niestabilno$¢ materiatu pozyskanego
z komorek eukariotycznych) Zamawiajgcy preferuje, aby miejsce realizacji ustugi
wynajecia urzadzenia nie byto oddalone od siedziby Zamawiajgcego dalej niz 50 km.

2. Zamawiajgcy zastrzega, ze prowadzenie badan na wypozyczonym urzadzeniu bedzie
wykonywane przez nie mniej niz dwie i nie wiecej niz cztery osoby realizujgce projekt.
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